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Borsa di Ricerca presso ISPRO-CRL , tutor Dott. Silvo Conticello. Progetto:
“Induzione della morte cellulare mediante metodo CRISPR/Cas9

Dottorato di ricerca “Genetica, Oncologia e medicina clinica”

Borsa di Ricerca presso ISPRO, Meccanismi molecolare dell’oncogenesi, tutor Dott.
Silvo Conticello. Progetto: “Deep sequencing di RNA e DNA editing mediato da
APOBECI”

Tirocinio extra curricolare presso Imperial College London “Dipartimento Life
Science”, tutor Mustafa Djamgoz, su “Espressione e funzione di canali ionici in cellule
leucemiche”

Tirocinio curricolare presso il “Dipartimento di medicina clinica e sperimentale”,
Firenze, (Fi). “Produzione e caratterizzazione funzionale di un anticorpo bispecifico

capace di riconoscere I’unita oncogenica hERG1- 31" Tutor: Prof.ssa Arcangeli A.

Tirocinio curricolare presso I’ente C.R.A, Firenze, (Fi), finalizzato al progetto di tesi
triennale “Studio sulla non coltivabilita’dei batteri Antartici” . Tutor: Prof. Fani Renato

Stage formativo presso “Studio Ambiente”, Grosseto, (Gr)

Dottorato di ricerca “Genetica, Oncologia e medicina clinica”. Core Research
Laboratory, ISPRO-Universita di Siena. Progetto: “Induction of cell death based on
tumor specific genetic determinants”. Supervisor: Conticello S./Renieri A.

Tirocinio extra curricolare presso Imperial College London “Dipartimento Life Science
Progetto: “Espressione e funzione di canali ionici in cellule leucemiche”

Laurea Magistrale in “Biologia- Biosanitario”, presso Universita degli Studi di Firenze
Laurea Triennale in “Scienze Biologiche”, presso Universita degli studi di Firenze

Diploma presso Liceo Scientifico “G. Marconi” (Gr)



CAPACITA E COMPETENZE
PERSONALI

COMPETENZE LINGUISTICHE
¢ Capacita di lettura

* Capacita di scrittura

* Capacita di espressione orale

CAPACITA E COMPETENZE
RELAZIONALI

CAPACITA E COMPETENZE
ORGANIZZATIVE

CAPACITA E COMPETENZE
TECNICHE

ALTRE CAPACITA E COMPETENZE

PATENTE O PATENTI

ULTERIORI INFORMAZIONI

Ho sempre voluto raggiungere obiettivi professionali e personali prefissati, con
determinazione e voglia di migliorare; il saper ascoltare, ed accettare consigli e
aiuti da colleghi e persone piu care, mi hanno aiutato a crescere con validi principi.

Inglese - Conseguimento livello B2, presso il Centro Linguistico di Ateneo, Firenze, (Fi)
Buono
Buono
Buono

Ottime capacita relazionali e comunicative. Capacita di lavorare in gruppo maturata nel percorso
universitario e durante i tirocini svolti.

Ottime capacita di lavorare in maniera autonoma e organizzata per il raggiungimento di obiettivi
prefissati e per la consegna di progetti rispettando le scadenze. Buone capacita di problem
solving e buone competenze per la gestione e realizzazione di un progetto di ricerca.

Ottimo uso di database (BLAST/PSI-BLAST, NCBI, ENSEMBL) e analisi di sequenza
(Sequencher). Ottima conoscenza delle tecniche standard di biologia molecolare (PCR,
clonazione e trasformazione cellulare, Western blot, Southern e Northern blot, ecc.), mutagenesi
sito-specifica, manipolazione di genomi batterici, espressione di proteine in E.coli usando diversi
promotori, editing del genoma. Ottima conoscenza delle tecniche standard di biologia cellulare
(manipolazione di linee cellulari, trasfezione transiente/stabile, ecc.), trasduzione retro/lentivirale,
analisi FACs. Buone capacita nell'utilizzo di GraphPad Prism e ImageJ-Fiji, per elaborazione e
analisi statistica dei dati.

Conseguimento ECDL, European Computer Driving Licence (2007)
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